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我们与180多个国家的

17/TOP20
全球国际医疗器械企业

~200
中国领先的制药企业及
生物技术公司

50/TOP50
国际制药企业及生物技术
公司

+600
投资公司、政府基金

+7,000
领先的学术机构、非盈利
组织及政府单位

18,000
多家客户合作

总部位于英国伦敦

纽约证券交易所上市公司，代码：CCC

科睿唯安：专业信息服务提供商，致力于加快创新步伐
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Cortellis药政法规情报
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最广泛的临床试验情报来源
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CMR组合基准测试

Cortellis数字健康情报 为法规和业务拓展战略提供额外见解

MetaCore, Cortellis解决方案 专有分析工具，用于发现生物学路径

CDDI, Cortellis解决方案 独家来源的、多方面的药物研究、临床前、转
化医学和精准医疗情报
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年报&券商分析报告
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什么是MetaCore？

Cortellis Cloud
TM
（科睿唯安数据库）

MetaCore

Enrichment Analysis Build Network Interactome Analysis Data mining

基因可以通过富集分析映
射到已知的
pathway/network上，并支
持多组高通量数据分析

可根据实验数据或网络节
点构建网络

分析互作关系，寻找重要
的靶点/基因

通过快速检索或高级检索
快速找到疾病/基因/蛋白
等文献数据。

系统生物学简化复杂系统
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（方向）Directionality (→)

（效应）Effect

（机制）Mechanism (B=Binding)

通过这样三个方面的信息，

我们建立起连续完整的通路图

MetaCore 中的分子相互作用数据——
包含：方向，效应，机制



MetaCore MetaBase

• 在经过验证的生物途径的背景下了
解实验数据

• 生成并确认新靶标和生物标志物的
假设

8

?
搜索/浏览

组学分析

3700 种期刊，由科学家手动策划



MetaCore / 
MetaBase的数据
载量

Content Overview

• 每季度更新

• 科学家手动上传
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MetaBase number
Human Genes 63885

Human SwissProt proteins 20385

Mouse genes 73080

Mouse SwissProt proteins 17082

Rat genes 43048

Rat SwissProt proteins 8135

Compounds 983111

Compounds with structure 966368

Endogenous compounds 5464

Nutritional compounds 127

Metabolites of xenobiotic 40335

Drugs 9117

     - Biologics 1360

     - Small Molecules 7757

     - Approved drugs 2290

     - Withdrawn drugs 261

     - Clinical trial drugs 4993

     - Discontinued drugs 1187

     - Preclinical drugs 250

     - Unknown 136

     - Drug combination regimens 8445

MetaCore number

Human genes in network 29503

Mouse genes in network 28505

Rat genes in network 18685

Chemical compounds 528016

Drugs 4944

Endogenous compounds 3602

Metabolic reactions 50304

Transport reactions 4591

Processing Reactions 4459

Pubmed journals 3765

Pubmed records 3584562

Pubmed articles (unique) 319065

Total amount of interactions 3181746

     - Protein – Protein 1398912

     - Compound – Protein 990222

     - Compound – Compound 12180

     - Metabolic enzyme -Reaction 61429

     - Transporter – Reaction 5217

     - Substrate, Product – Reaction 134335

     - RNA – Protein 579451

Pathway maps 1590

     - Human genes in maps 8132

     - Mouse genes in maps 7409

     - Rat genes in maps 7213

     - Interactions in maps 35698



Metacore登录途径

二、MetaCore信号通路与组学研究数据库 | 中山
大学图书馆
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一、常用数据库 | 中山大学北校园图书馆

中山大学北校园图书馆——资源——常用数据库列表——页面底部

https://library.sysu.edu.cn/northcampus/commondatabase https://library.sysu.edu.cn/eresource/1978

中山大学图书馆——资源——数据库——医药卫生

https://library.sysu.edu.cn/northcampus/commondatabase
https://library.sysu.edu.cn/eresource/1978
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Meta Core 支持的浏览器
考虑到如果使用不支持的浏览器，会遇到的问题，特此建议使用metacore推荐的以下四种。

Latest Chrome version Latest FireFox version
Latest MS Edge 

version
Safari version 12.0.3 

and higher

TIP：Microsoft are withdrawing support for the Internet Explorer from August 17, 2021 and therefore, from October 1, 
2021 Clarivate will no longer support IE. You may continue to use IE for MetaCore, but over time you may encounter 
issues that our support team will not be able to help with. To ensure you continue to have the best experience with 
MetaCore we encourage you to upgrade to MS Edge or other supported browsers.



12Insert footer

Meta Core 界面概览

此区域为常用工作区，分为9个子板块，如上方所示，点击子板块会进入相应
的分析界面，可根据需要进入子版块进行分析。

此区域为数据区，用户上传的数据会在这一区域
的文件夹中体现。

此区域为数据激活区，在Metacore中，数据激活
之后会出现在此区域，未激活的数据不能分析。

此区域为注释区，功能为对上方所选择的模块功能进行备注。

1 2 3 4 5 6 7 8 9
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常见线上文档或出现问题
时报错。

文件按键，单
击上传文件。

预览用户文件
快捷工具使用

栏

常见针对数据
的操作。
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上传基因组变
异数据，协助

进行分析

Metacore使
用常见问题

上传数据按
键

Metacore工作
流按键，上传
数据后一键获

得结果。

一键分析功
能

协助用户使用
自己的数据建

立网路途径

协助用户使用
自己的数据建

立网路途径

预测化合物毒
性按键

搜索基因或疾
病按钮

Meta Core 界面功能介绍
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MetaCore, a Cortellis Solution

关键解决方案

• 模拟疾病途径并研究因果机制

• 发现药物靶点和生物标志物

• 可视化生物关系
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• 关键问题

• 我的组学数据在健康和患病分子途径的背景下意味着什么？

• 在我的疾病领域已经做了什么研究，可以帮助我开发新的假设?

• 在我感兴趣的途径或网络中，每种分子相互作用的机制，方向性和
作用是什么?

• 功能和数据源

• 一键式分析和节省时间的工作流程，如富集分析、实验比较、生物
标志物评估等

• 来自同行评审文献的 1，500 多种手动策划的途径

• 3M+分子相互作用的机制、方向性和效果
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MetaCore 基础功能与应用价值-概述

EZ Search Build Network Enrichment Analysis

• 检索某对象的基因/突变/蛋白/药物/疾病等基本信息；

• 查看某对象参与的重要疾病过程及信号通路；

• 查看与该对象有直接相互作用关系的其他对象；

• 多种算法构建单个/多个对象的相互作用关系网络；

• 多组学数据同时分析，富集相关性最高的通路；

功能
• 帮助科研人员快速、全面、准确了解某个新的领域，

提供项目/课题所需的基本资料，提高科研效率；

• 通过构建相互作用网络，发现潜在的分子间相互作用

关系，为项目/课题顺利进行提供可能的方向；

• 通过上传数据富集分析，挖掘实验数据中隐藏的逻辑

关系，帮助科研人员研究疾病机制、药物靶标、发现

生物标记物及药物研发等；

价值

查资料

指方向

定逻辑
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1-检索和靶点机制相关药物

20

• MetaCore具有丰富的检索功能，协助
高效检索。



21

CASE-通过知识挖掘了解肿瘤免疫靶点PD-1

EZ search Advanced Search Export to MetaCore

EZ search
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通过知识挖掘了解肿瘤免疫靶点PD-1
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通过知识挖掘了解肿瘤免疫靶点PD-1
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通过知识挖掘了解肿瘤免疫靶点PD-1

调节性B细胞与肿瘤细胞的相互作用
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查找网络对象的药物-Drugs for Network Object

Direct action drugs

• Activators：直接激活原始网络对象的药物。

• Inhibitors：直接抑制原始网络对象的药物。

Indirect activators

• Activators of activators：激活原始网络对象的药物。

• Inhibitors of inhibitors : 抑制原始网络对象的药物

Indirect inhibitors

• Inhibitors of activators：抑制网络对象的药物，能激活原有的网络对象。

• Activators of inhibitors：激活网络对象的药物，抑制了原有的网络对象。

MetaCore提供直接或间接地激活或抑制所选对象的药物。这些药物被安排在三个主要组别，每个组别有两个分组，说
明如下：
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CASE：PD-1 网络对象的药物-Drugs for Network Object

Indirect Activators
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CASE：PD-1 网络对象的药物-Drugs for Network Object
Indirect Activators

原始对象，红色圈。

药物，绿色圈。

中间物体，蓝色圈。



2-按细胞类型/组织或细胞
定位确定基因的优先级
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• 从筛选中了解候选基因列表，更有效地
识别和优先处理有前途的靶标。
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2.按细胞类型/组织或细胞定位确定基因的优先级

• 从候选基因列表中识别潜在
靶标

•

• 优先考虑位于plasma 
membrane-细胞膜中的候选

物或已知在特定细胞系或组
织中表达的候选物，以专注
于那些成功可能性较大的候
选物。



3-了解靶点和疾病之间的
关联
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• 加速并简化查找文献证据,高效确定候
选目标的过程。
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3.靶点 –疾病关联

• 加速并简化查找文献证据以
确定候选目标的过程

• 建立基因- 疾病背后的生物
学原理关联，以便更支持做
出选择决策。
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3.靶点 –疾病关联

• 加速并简化查找文献证据以
确定候选目标的过程

• 每一条疾病通路都有专业编
辑进行注释。



4-定义特殊的疾病机制
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• 加速并简化查找文献证据以确定候选目
标的过程。

• 通过建立自己的路径并使用metacore
专有知识进行注释，以确保研究相关人
员之间拥有之间清晰一致的沟通。
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4.建立研究特殊路径

• 分析特殊的基因列表。

• 过滤特殊研究偏好：组织
（呼吸道黏膜，气管位
置，）物种过滤等。
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4.建立研究特殊路径

• 可调节通路图

• 提供多种数据进行筛选。

• 建立研究路径，用
metacore专有知识进行注
释，确保研究相关人员之间
拥有之间清晰一致的沟通。
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4.通路图分析

• 一键获得关于通路图注解以
及相关疾病网络。

• 快速进一步挖掘相关疾病机
制。



5-对比研究工作流
Compare Experiments 
Workflow

实用场景
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• 多个数据集情况。

• 希望了解哪些过程（通路、网络、基因
本体、疾病等）是独特的，哪些是数据
集共有的。

• 例：已在组学数据中识别出两个患者亚
组，并希望了解每个亚组独有的生物学
过程



分析后数据颜色

• Unique”set 着彩色

• “similar” set 不着色

• “common” set：斑马纹

5.数据集意义
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• “Unique”set:每个单独的实验（由该实验特有的对象组成）。

• “Similar”set ：由所有既不唯一，也不常见的对象组成)。

• ”Common“set:（由每个实验中发现的所有网络对象组成）。
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5.Compare Experiments Workflow-操作步骤
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0

5.Compare Experiments Workflow
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1

Compare Experiments Workflow-结果



6. 多基因列表或多组学数据
通路分析

42

• 全面了解生物学背景，以帮助推动研究
计划的下一步。

• 最大限度地提高生成多类型数据的投资
回报。
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多组学数据分析的小技巧

TIPS：
比较不同的组学数据时，我们

需要想一想他们是怎样相互关

联的？
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• 代谢物变化和转录变化可以帮助我们找到引起代谢变化的通道和酶

• 蛋白组和转录组学的分析可以有助于找到与翻译水平相关的表达

• 代谢组和蛋白组学的分析可以有助于找到生物标志物.
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多组学方法已被证明是发现样本量有限的疾病表型的强大工具

方法：过滤结直肠癌（CRC）.vcf文

件，使用优先变体运行通路图富集

以及整合来自MetaCore微阵列存储

库的CRC转录组学数据。

案例说明：围绕CRC的机制提出了

多个假设，使用MetaCore中可用的

知识和数据驱动方法的组合。
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1. CYP27A1（过滤后的三个变体）催化胆钙化醇

（colecalciferol）转化为骨化二醇（calcifediol），

后者通过另一种酶转化为骨化三醇。 CRC 中骨

化三醇信号下调; 因此，这些 CYP27A1 突变可

能代表功能缺失突变，这些突变降低了胆钙化醇

的催化作用和整体降低的 VDR 信号传导。

2. CRC基因组数据显示ZO2（TJP2基因）在C>T 

SNP 71865988位置的变异，转录组学数据显示

TJP2基因上调1.8倍（p值= .021）。可以假设这

种变异导致TJP2的产生增加，并改变生物过程，

例如通过细胞粘附机制的CRC进展。

结果解读
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3. 这张图描述了细胞周期中的细胞增殖,对CRC表型

有影响。数据显示细胞周期蛋白依赖性激酶抑制剂

1A或p21中的两种变体（位置36651971 C>A和

36652122 C>G），它们可能参与细胞周期的失调，

导致细胞增殖的变化。

该图还显示了c-Myc在mRNA水平上的上调（折叠

变化= +2.3和p值= .0009），这也可能有助于增

加细胞增殖。因此，可以假设基因组和转录组学变

化的这种组合通过失调的细胞增殖来驱动CRC。.

结果解读
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Meta Core 功能总结
MetaCore™ 是所有产品的Back Bone。它包含许多功能和工具，主要八项功能及作用如下所示：

Data Manager：

• 安全的个人数据存储平台。

可存储实验,基因列表,进程列

表和其他数据集;协作工作。

comparison tool 

• 对比实验中的不同数据

Enrichment Analysis 
tool ：

• 允许在多种ontologies 和

GO ontologies选择进行数

据的富集分析。

Network Building 
engine：

• 数十种独家算法。（专门为

转录因子和受体分析而设计

的算法。）允许根据所上传

的数据自定义网络。

Interactome 工具：

• 显示网络对象与从的实验

数据中获取/推断的对象之

间的交互的统计数据。

向导及工作流程工具：

• 帮助运行连续的任务.

• 仅需数次点击便可获得说

明性的报告。

搜索工具：

• 支持围绕整个MetaCore™

数据库查找基因、网络中

的对象、疾病、路径等。

数据过滤工具：

• 灵活方便（对于VCF文件

等）
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数据库特点总结：

协助挖掘感兴趣的基因和靶点之间
关系

数据挖掘

多种算法，支持一键分析

无需编写代码

智能分析

团队新成员上手方便，点击即可分
析。

操作简便



详实的线上帮助文档

关于数据库使用操作以
及多种功能介绍。

系统生物学领域知识体
系概况。
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支持关键词检索查询
线下操作详细介绍

帮助文档互联
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丰富的新闻数据

• 专业记者现场访谈

• 24小时内成独家稿件

• 覆盖多种疾病领域

51

帮助科研老师在早期阶段获得支
持关键药物研发决策的重要发现
和临床前研究新闻。



➢ 数据库培训：为订购客户提供免费培训交流活动；

➢ 在线培训：组织俱乐活动，定期在线解答大家的疑问，提供最新的检索

技巧，分享检索经验；

➢ 技术支持：我们会为我们的客户提供400电话和Email咨询服务，保证您

们在工作时间内有任何疑问都可以通过我们人工服务获得解答；TS技术

支持团队：400 8424 896 ；ts.support.china@Clarivate.com

➢ 行业资讯：可访问科睿唯安在线学院或者官方微信：

http://clarivate.com.cn/e-Clarivate/

售后服务支持

mailto:ts.support.china@Clarivate.com
http://clarivate.com.cn/e-Clarivate/
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Rachel.Song@clarivate.com

Thanks Very Much

The future is worth looking forward to


